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	Doplní účastník

	
Název a typ výrobku

	

	Popis parametru
	Požadovaná hodnota
	Technická specifikace nabízená účastníkem

	Typ

	Stolní 
	

	HPLC-DAD:

	Pumpa
	Typ pumpy
	kvartérní gradientová nebo dvojitá ternární gradientová
	

	
	Maximální tlak
	min. 800 Bar
	

	
	Maximální průtok
	min. 2 ml.min-1 
	

	
	Minimální průtok
	0.05 ml.min-1 nebo menší
	

	
	Rozsah pH minimálně
	2-12 nebo širší
	

	
	Automatický oplach pístů pumpy
	ANO
	

	
	Automatický ventil pro odplynění systému ("Purge" ventil)
	ANO (softwarem řízený)
	

	
	Vakuový degaser
	ANO (součást modulu pumpy nebo oddělený modul), 4-6 kanálů (dle pumpy)
	

	Sampler
	Počet pozic
	min. 90 (pro 2ml vialky)

	

	
	Temperování vzorkového prostoru
	4-40°C (nebo širší rozsah) při předpokládané okolní teplotě 20°C
	

	
	Možnost dávkování vzorku
	0.2-100 μl (nebo širší rozsah) bez výměny dávkovací smyčky
	

	
	Programovatelné míchání vzorků
	ANO (softwarem řízené)
	

	
	Možnost automatizovaného a programovatelného oplachu jehly
	ANO
	

	
	Přesnost nástřiku
	Lepší než 0,3% RSD (při 5ul)
	

	
	Přenos mezi vzorky
	Lepší než 0,005%
	

	
	Možnost přímého nástřiku do MS - "flow injection analysis"
	ANO
	

	Kolonový prostor
	Technické řešení kolonového prostoru
	Do kolonového prostoru musí být možné zapojit min. 4 kolony, přičemž min. 3 z těchto kolon mohou mít velikost 30 cm a více. Technické řešení může zahrnovat 1 nebo více samostatných kolonových modulů, nicméně dodané technické a softwarové řešení, musí umožňovat přepínání toku mobilní fáze mezi všemi zapojenými kolonami (tj. obsahovat jeden nebo více softwarově řízených více-cestných ventilů). Dodané řešení musí umožňovat temperování krátkých kolon ≤15 cm (až čtyř souběžně zapojených) v rozsahu 4-85 °C nebo širším a dlouhých kolon ≥30cm (až 3 souběžně zapojených) v rozsahu 20-85°C nebo širším. Součásti dodávky je systém pro beznástrojové připojování a odpojování kolon (alespoň 2).
	

	Optický absorpční detektor typu DAD
	DAD - počet diod
	512 nebo vyšší
	

	
	Maximální frekvence sběru DAD dat
	60 Hz nebo vyšší
	

	
	Záznam chromatogramů
	6 kanálů nebo více
	

	
	Rozsah měření absorpčních spekter
	190-800 nm nebo širší
	

	
	Průtoková cela
	Vhodná pro kvalitativní a semiprep. analýzu
	

	Software
	Software umožňuje export kvalitativních a kvantitativních dat do některého z běžných otevřených formátů.
	Ano
	

	
	Software umožňující plnohodnotnou obsluhu HPLC-DAD
	Ano, min. 1 licence
	

	
	Software umožňující analýzu HPLC-DAD dat
	Ano, min. 2 licence
	

	
Další parametry
	Celý systém je schopen pracovat do tlaku
	800 Bar nebo více
	

	
	Integrovaná čidla úniku kapaliny
	ANO
	

	
	Biokompatibilita
	HPLC systém musí být určen k provádění separace a následné kvalitativní a kvantitativní analýze proteinů a oligonukleotidů. 
Požadujeme biokompatibilní materiál kapilár a dalších prvků drah vedoucích vzorek (všechny cesty, které přichází do kontaktu s mobilní fází). Biokompatibilita nabízeného systému musí být doložena aplikačními listy nebo technickou dokumentací.
	

	
	Uspořádání kompatibilní s flow-injection analysis
	HPLC systém musí mít vhodnou architekturu ventilů a dalších prvků, aby bylo možné bez odpojování kolon provést MS analýzu přímým nástřikem definovaného objemu vzorku, aktivace tohoto režimu ze software bez nutnosti přepojování kapilár
	

	
	Instalovaný HPLC systém musí podporovat možnost rozšíření o online SPE 
	HPLC systém musí mít vhodnou architekturu (včetně podpory softwarového řízení) umožňující budoucí rozšíření o online SPE (solid phase extraction)
	

	Hmotnostní spektrometr

	MS
	Typ hmotnostního analyzátoru
	Q-TOF
	

	
	Rozsah měření molekulární hmotnosti (m/z) (TOF)
	40-40000 m/z nebo širší
	

	
	Hmotnostní rozlišení
	≥40000 FWHM (přibližně v oblasti hmot 800-1500 m/z)
	




	MS
	Správnost stanovení hmotnosti iontů
	Lepší než 1 ppm (při interní kalibraci) 
	

	
	Fragmentace (tj. možnost provádět MS/MS)
	CID (kolizí indukovaná disociace) s možností automatického nastavení kolizní energie (automatický MS/MS sken); možnost definice kolizních energií pro různé rozsahy m/z uživatelem; disponuje-li systém dalšími mechanismy fragmentace jedná se o výhodu nikoli vylučující parametr
	

	
	Selekce iontů kvadrupólem pro fragmentaci (horní mez)
	3000 m/z nebo vyšší
	

	
	Iontový zdroj - typ
	Systém musí disponovat ionizací ESI nebo principiálně obdobnou metodou (se stejným nebo širším aplikačním rozsahem) a ionizací APCI. Výměna modulů ionizátoru a údržba/čištění iontového zdroje musí být bez nutnosti narušení vakua ve zbytku MS systému (analyzátorech, detektoru). Systém může kombinovat oba zmíněné typy ionizace v jednom modulu. Zdroj, zejména ESI, musí být schopen ionizace jak metabolitů (m/z do cca 1500) tak peptidů, proteinů a malých oligonukleotidů (min. 50 jednotek)
	

	
	Možnost kolizí indukované fragmentace v iontovém zdroji
	ANO
	

	
	Polarita ionizace
	Zdroj musí umožňovat ionizaci v pozitivním i negativním režimu.
	




	MS
	Iontový zdroj - akceptovatelný rozsah průtoku běžných mob. fází
	5-1000 µl.min-1 nebo širší
	

	
	Zařízení pro přímou injektáž vzorku do iontového zdroje
	Zařízení umožňující kontinuální dávkování vzorku do systému za účelem: injektáže vnitřního kalibrantu, analýzy struktury čistých látek (standardů atp.) bez využití HPLC - tvorby knihoven spekter; pokud takováto periferie neumožnuje řízení přímo ze softwaru HPLC/MS, je akceptovatelné externí zařízení s autonomním ovládáním. Rozsah rychlosti průtoku by měl být regulovatelný v rozsahu od jednotek µl po stovky µl za hodinu. Hardware i software spektrometru musí umožnovat kontinuální záznam MS případně MS/MS z takovéhoto zdroje.
	

	
	Kalibrace
	Systém musí umožňovat automatizovatelný nástřik kalibračních roztoků před analýzou vzorku
	

	
	Analýza izotopických clusterů
	MS systém (zejména analyzátor a detektor) musí umožňovat správné měření izotopických clusterů, resp. správnou analýzu izotopických poměrů. Software musí být schopen aktivně využívat izotopická data pro kvalitativní analýzu studovaných látek.
	

	
	Rychlost záznamu MS a MS/MS dat bez ztráty rozlišení
	30Hz nebo vyšší
	

	
	Dynamický rozsah
	min. 4 řády v MS režimu
	

	
Periferie
	Systém udržující vakuum v MS
	ANO
	




	Software a databáze
	Export dat
	Software umožňuje export kvalitativních a kvantitativních dat do některého z běžných otevřených formátů
	

	
	Software pro metabolomické studie (cílené i necílené)
	Identifikace (struktury) neznámých metabolitů (na základě MS, MS/MS dat, izotopového signálu, porovnáním s databázemi spekter), necílená metabolomika, rekonstrukce odezvy metabolických drah; diferenciace metabolického složení napříč studovanými sety vzorků (využití explorativních stat. metod - PCA apod.)
	

	
	Software pro základní proteomické analýzy
	Pro identifikaci, kvantifikaci a analýzu struktury proteinů, umožňuje identifikace proteinů s využitím databází (bottom-up přístup)
	

	
	Přístup do vybraných metabolických a protemických databází
	ANO, preferována je možnost lokálně uložených databází, zpřístupněné databáze musí být plně podporovány dodaným analytickým softwarem. Předpokládá se v rozsahu NIST nebo větším v případě metabolomiky. V oblasti identifikace proteinů MASCOT nebo podobné databázové prohledávání.
	

	
	Software pro analýzu oligonukleotidů
	ANO, min. v aplikačním rozsahu umožňujícím konfirmaci struktury malých oligonukleotidů 
	

	HPLC-MS (společné prvky)

	Provoz
	Požadavek na autonomní provoz
	Systém HPLC(-DAD) i hmotnostní spektrometr musí být možné používat i samostatně (autonomně) např. v situaci, kdy je jeden či druhý systém mimo provoz, nebo není-li např. nutné provádět hmotnostně spektrometrickou analýzu (vypnutý hmotnostní spektrometr). 
	

	Interface mezi HPLC
	Dělič toku
	Dělič toku mob. fáze - libovolného typu/technického řešení, umožňující odklonění definovaného průtoku mimo MS systém (t-split nebo podobné)
	

	Udržitelnost zařízení
	Záruční servis
	2 roky nebo více (ode dne převzetí zboží) 
	

	Školení personálu
	Hardwarové školení
	Školení zaměřené na obsluhu, běžnou údržbu a vývoj metody HPLC a MS systému pro 2 operátory v min. celkovém rozsahu 2 dnů; možné na pracovišti uživatele
	

	
	Softwarové školení - řízení a základní analýza HPLC-MS dat
	Školení zaměřené na obsluhu řídícího software a základní zpracování dat HPLC-MS pro 2 operátory v min. celkovém rozsahu 3 dnů; možné na pracovišti uživatele
	

	
	Softwarové školení - pokročilé zpracování dat
	Školení pro 2 operátory v rozsahu min. 2 dnů zaměřené na využití specializovaného software pro analýzu malých molekul (metabolomické studie) a v rozsahu min. 2 dnů pro proteomiku a analýzu oligonukleotidů; možné na pracovišti uživatele, případně online.
	

	
	Vývoj a optimalizace metody
	Min. 1 rok aplikační podpory. Návštěva aplikačního technika v min. rozsahu 3 dnů (na žádost uživatele) za účelem asistence se zavedením a optimalizací vybraných metod z oblasti metabolomiky nebo analýzy makromolekul nebo v obdobném rozsahu online (online pouze po dohodě s uživatelem).
	

	Další spotřební materiál a chemikálie nutné pro instalaci a údržbu
	HPLC lahve a frity pro mobilní fáze
	min. 4 ks lahví (1 l) pro mobilní fáze HPLC-MS, stejný počet frit pro filtraci mobilní fáze
	

	
	Základní sada kapilár
	min. 1 sada kapilár umožňující výměnu nebo změnu zapojení v rámci HPLC-DAD systému, biokompatibilní provedení
	

	
	Základní sada kolon pro metabolomiku a proteomiku
	1 kolona s reverzní fází C18, 1 kolona typu HILIC, 1 SEC kolona (včetně předkolon a držáků předkolon)
	

	PC pro obsluhu a analýzu dat z HPLC-MS systému
	min. 2 PC (řídící/analytické a na zpracování dat)

	Obě PC vybavená min. dvěma 27¨ monitory (nebo většími); PC pro analýzu dat vybaveno min. 8TB SSD (v konfiguraci 4+4TB); zbylé parametry PC a periferie těchto PC musí umožňovat plynulé fungovaní řídícího software i software pro zpracování dat a běžnou obsluhu systému (OS WIN11). Akviziční PC musí být hardwarově kompatibilní a umožňovat provoz systému.  
	



